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Основните оригинални резултати в работите на д-р Христов на база предоставените материали 

(ще използвам номерацията от справката за съответствие таблици 1 и 2) могат да бъдат 

систематизирани и представени в две основни тематични направления: 

1. Проучване на биоразнообразието при местната пчела Apis mellifera rodopica и нейни 

патогени, молекулярна идентификация и мониторинг на актуални заболяванията по 

пчелите.  

Тези разработки са описани в шест оригинални научни публикации с номера В4 1-4 и Г7 16-17 

от приложения списък, а част от тях  са обобщени в глава от книга Г8 2.  

Накратко, за първи път в България е използван секвенционен анализ на фрагмент от 

митохондриалния ген coI (цитохром с оксидаза субединица I) за изучаване на генетичното 

разнообразие при Apis mellifera rodopica. Установено е, че Apis mellifera rodopica притежава 

специфичен генетичен профил т.е. наличие на допълнителен фрагмент (наречен D1). Този фрагмент не 

е част от митохондриалния ген и няма аналогия с публикуваните в GenBank секвенции. Местната 

родопска пчела е охарактеризирана като отделен подвид, а не като локален екотип на A. m. Macedonica. 

Задълбочено са изучени голям брой патогени по пчелите – вътреклетъчни паразити от род Nosema, 

акари от род Varroa, на вируси по пчелите – DWV; ABPV; CBPV; SBV; KBV и BQCV. Подробно е 

разгледано значението на домашната пчела като опрашител, както и определяне на основните биотични 

и абиотични фактори водещи до значително редуциране на пчелните популации в световен мащаб. 

Идентифицирани са голям брой уникални секвенции, които са депозирани в GenBank със 

съответни номера. 

 

2.  Молекулярно-филогенетични изследвания на местни породи животни и 

археозоологичен материал с акцент върху генетичния полиморфизъм на млечни 

протеини при местни и съвременни породи говеда. Популационна структура, произход и 

биогеография на вида. 

Тези разработки са описани в 15 оригинални научни публикации с номера Г7 1-15 от 

приложения списък, а част от тях  са обобщени в глави от книги Г8 1 и 4.  

В част от тях се анализира генетичното разнообразие на две местни породи говеда – Късорого родопско 

и Сиво на базата на секвенционен анализ на митохондриалния D-loop регион. В други изследвания са 

анализирани успешно намножени ДНК от археозоологичен материал при древни проби от говедо и 

неговия предшественик тур (Bos primigenius) обхващащи периода Новокаменна епоха-Средновековие 

на базата на митохондриалния D-loop регион. По тази тематика д-р Христов прилага още секвениране 

и филогенетичен анализ на митохондриална ДНК от коне, кучета и свине от съвременни местни породи, 

както и от археозоологичен материал. Въз основа на получените данни се правят изводи за произхода, 

разпространението и състоянието на съвременните популации на посочените домашни животни. 

Проведено е и  

генотипиране на  млечни породи говеда (Българско родопско и Черношарено) по основните гени за 

млечни протеини посредсвом PCR-RLFP анализ и са установени са най-често срещаните алелни 

варианти. Проведеното изследване е осъществено за първи път в България и представлява принос с 

подчертано приложен характер.  

Като цяло оценявам приносите на кандидата като научни и научно-приложни, свързани 

най-вече с генетика на важни стопански видове.  

Оценка по допълнителни показатели: 

Проекти и финансова обезпеченост 




